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HiEf : #5024 0 21004 (B EFRHAL - 3 ﬂ{{%{)

L §EHEIRRan s (AR EHR (B)%’@ #r (O% 23 D&

2. frimleid T AR EA TR E 1 g f# 8% (lipolysis) £t & - (secondary messenger) ? (A)cGMP  (B)cAMP

(C)SAM  (D)NAD"

3. B2 (Favism) &.d *t4x 2 T 5|70 - fap2 % #7514 ? (A)glucose-6-phosphate dehydrogenase (B)glactokinase
(C)hexokinase (D)glycogen phosphorylase

4. 77|73 Biprotein kinase A (PKA ) 2 4xit » @ H 2 FE? (A)allosterically activated by cAMP (B)competitively inhibited
by cAMP (C)noncompetitively inhibited by cAMP (D)activated by covalent binding of cAMP

5. T oarnat sl B oot £ 4 3260~280nm ? (A)v YREL - B oo vRpL > Rphk (B)EOUREL - X % RpE (C) R
FOMRpL W Rk (D)fRIREL ¢ YRR R ORE

6. @38 P2 ¢ % (cytochrome) vt e gaie #-3 + L3 ~ F ?(A)cytochrome b (B)cytochrome ¢ (C)cytochrome cl
(D)cytochrome a3

7. WRFREEEEF T ARRMEF T ?(A)P B2 T s (pyruvate carboxylase) (B)#g % k2 & fF(malate
dehydrogenase) (C)7%34 i 4 & fis (succinate dehydrogenase) (D)5 fit i3 & fi#(pyruvate dehydrogenase)

8. FWdw ¥ 73 kR4HI (ammonium ion) # i 45 E4EEE S T 1(A)X * % vRpk (aspartic acid)’ T %“ﬁf d iR sﬁ (B)
*Lﬁ‘ign_”&(glutamme) » T ;ﬁ d w Ri#ix (C)$s"%pk(glutamic acid) » T fﬁ d xR E (D) (uric acid) » 1 ;ﬁ d o R id

9. gy DNAJ § tdf h 6™ P 1 (A)M e e JERE ) & (B)e vipeit 2 & A (Ot %4 1 & (D)5 %+t
W i

10. ‘e 3-v (histones) % 7z 7R "7 2 DNAP & f Tl RS & 0 (A)Yrwph ~ Howph (B)Emeps ~ F 5 ORR
(O Vgt ~ HORph (D) T FREL ~ L okpl

11. % "2 % p% & Jz (hypercholesterolemia)z # e/ F]> #4% 2 ¢ (A)™M % & Py v (LDL) (B)LDL-# % % (LDL-receptor) (C)
e % nE (D) A" F R Ak

12, Trlwgieiiph s A AZKRFRARSERY FALF &2 (AP =it B)f=pk (C)si=pk (D)fsi=pt

13. ™ Edman®s f#i®% 2|2 % s PRl i B 7| r‘?jﬁd : (A)* 2,4-dintrofluorobenzened Nz - =% 3 “,% - Br=ipg (B)
* 2 4-dintrofluorobenzened Cz - =< 2 “,% - =i i (C)* phenylisothiocyanate o N - =t 2 “,% - Byeip (D)*
phenylisothiocyanate o Cz§—- =t 3 o N

14, FRA& Aok Y o MR G RppE (B A 2 0 (A)fE ~ A R (citrulline)(B) £ ~ A %fE (C)& ~ & "%f&(ornithine) (D)
FRE S B IR

15. E 3 %2 ADP# % = ATP<hpif3p% % 5 1 (A)e #Ejcps (hexokinase) ~ ##fi% % #% #cfi* (phosphofructokinase) (B) e #% i
fis ~ 3 fit f& 5= (pyruvate kinase)(C)afé % ¥ igcfis ~ 7 fir ik e (D)RAJ4+ ¥ jicf= (phosphoglycerate kinase) ~ 3 fit fix
e

16, B3 Wi D T F Rz R 2 0 (AR R - 5 RS - 2 TS (B)ERE R BT
Fie L ARFOIE (CORMI S ARFEF < 5 M R ~ BARAH 0 s (D)BHEH b epv + B S A epv ~ © A

17. Tay-Sachs 7~ 8 : (A) sterols (B) triacylglycerols (C) amino acids (D) gangliosides * P Feaeidl @ {25

18. 7 pEmips (pentose phosphate) B & eni & # 5p &0 (A) #& icitricacid cycle ? A4 (B) & i £ (C)
# ENADH (D) # &NADPH 1/ % pentose

19. T 7 —‘F*{ 7 % amphipathic compound : (A)lecithin (B)cephalin (C)sphingomyelins (D)triacylglycerol

20. o pEpL a3 (glyoxylate cycle) R4 * glyoxylate £ 7 7|ie & it & 44 =7 % & (malate) > £ iE- A5 F F A
(A)malonyl CoA (B)acetyl CoA (C)succinyl CoA (D)propionyl CoA

21. E.coli DNA polymerase *® i ¥ f % 5’—3’exonuclease : (A)DNA polymerase I (B)DNA polymerase II (C)DNA
polymerase Il (D) DNA polymerase 6




22.

23.
24.

25.
26.

27.
28.

29.

30.

31.

32.

33.

34.

35.

36.

37.

38.

39.

40.

41.
42.

43.

44.
45.
46.
47.
48.
49.

50.

+ B B 2 P4 ¥# s (odd-chain fatty acid) - 0X1dat10n"lf A 4 acetyl-CoAz_ *t ¥ — & 5 #®? (A)propionyl-CoA

(B)malonyl-CoA (C)HMG-CoA (D)succinyl-CoA -

7| Hﬁ'{% A - & : (A)eicosanoid (B)terpene (C)phosphoglyceride (D)steroid

B Foo-blEs BB RAREELR S D (AR L4 BYRARAARMEF 2514 (C)o-s R+ B 2507k

€% (D)=x H ~fF 2_gn-k e

Nucleosome# z ™ 7|78 - 4= & ? (A)DNA (B)Histone H1 (C)Histone H3 (D) Histone H4

T FE e 2 W F 2 fRAE 527 (ANADHEF  (B)# T A (coenzyme A) (C)2 4 % (biotin D)FAD

i

AEEREA B F ) * PR fE R B iE X PR TR T fs 2 %% ? (A)chylomicron (B)VLDL (C)LDL (D)HDL

T fEpF S & 513 (primer ) b iE {7 LY iT* 2 (A): ph L4 pF (restriction endonuclease ) (B)DNA H & f#r( DNA

polymerase) (C)RNA F & i+ (RNA polymerase) (D)DNA #: & fix ( DNA ligase )

- A g R K27 DNA A » &4 7|78 fd 2 2@ 5 7 (A)Sanger method (B)Holliday method
(C)Maxam & Gilbert method (D)Watson & Crick method

T e g g B g 39 (lipoprotein) b4t ¢ o P (A)triacylglycerol (B)free cholesterol (C)phospholipid
(D)apolipoprotein

3 - FEE Yok BT 3] Vmax 780% P (A) [S]=0.25km (B) [S]=1km (C) [S]=2km (D) [S]=4 km

% Linweaver-Burke B] ¥ e 52 X #hen 24 (A)Km & (B)-1/Km & (C) Vmax & (D) 1/Vmax &

o 2w BRG] F © A peptide bond?  (A)primary structure (B)secondary structure

(O)tertiary structure (D)quaternary structure

SHF v F2 Bturn B 5 Rl AR S (A)Gly e Pro(B)His {r Lys (C)Phe fr Tyr (D)Ile fr

Val

TR - fvRA R 5 DAY LAl % W? (A)H "efi(glycine ) (B)3 i<k (lysine) (C) % [ *<f&(phenylalanine) (D)

d ¥efg (tryptophan) °

T APR- fa g B2 T B 4F (steroids)?(A)"E FIEE (B)s2 % D (C)'Epk (D)2 T R

¢ ¥ %7 a-Helix «"%jk ik '(A)alanine (B)threonine (C)methionine (D)proline

T AR - fEIE AP enzyme 2. = H4#F B 14(A)lock and key § 3 (B)induced-fit 335 (C)= BhiEfF (D)% ¥ 12 AF

F % % #(Michaelis constant)z_ 4zif » = FI &2 7 (A)fr enzyme ~ + £ 7 B (B) enzyme fr= 5 & 2R iR TiE

(C)enzyme * &1+ 4 e ehE 4 v (D) enzyme FL5 14— fEip| TE

fi# e turn-over number £ fix B~ F i 5 c0fE 2 1 (A) Vmax =kcat[Et] (B) Vmax=kcat/[Et] (C) Vmax=kcat x

Km (D) Vmax =kcat/Km

lac repressor ¥ ¥ >+ lac operon @ e > #r#] i Flerd I ? (A)promoter (B)operator (C)regulator (D)structure gene z

é' F % chih 4% 7]+ (transcription factor) ¥ ¥ 4 JL— & %45 % 3 (structural motif) » 3-F 78482 protein-protein interaction
3 B ? (A)aleucine zipper (B)a zinc finger (C)a helix-turn-helix (D)an enhancer element

Tl MAFIERRAE P F A LAY (A)H % F]F (enhancer) (T 2t A Fl & 2 i ivde s+ (B)methotrexate ¥

i¢ dihydrofolate reductase ﬂ‘*i * (C)mRNA z_ ﬁa?lsi CEGFR VXA ES D)L AR I ATF)F A ATFIE S EAT

#7

B EE e ? mRNA &= %‘/\’Jij“\ﬁ HpL I i (polyadenylation ) #7/f #hid * 21 %5 (consensus sequence) = * 71

PfE 7 ? (AJAAUAAU (B)AUAAAA (C)AAUAAA (D)AUUAAA

BH-p e AT o AR APRAR A S R F 5 £ (A)ribosome (B)mRNA (C)t-RNA (D)DNA -

1 J‘ﬁ%}p g pE q\,fﬁ N-glycosidic bond #ze I protem Fenfe gl i + ? (A)Thr (B)Asn (C)Ser (D)Tyr

Ts’ﬁﬁ% AUG &€ & 4 : (A)polypeptide 2. 2 F]|F (B)# F %45 (C)A24o %48 (D) (RNA sh5Eas i

BEREFF BPCR)FF, 7R - ) Feif & 5 % 7 (A)% £ (anneal) (B) % 14 (denaturation) (C)2£ ¥ (elongation) (D) = i #

FERRASR

T 7 WA (plasmid) DNA shfcid i 7 2 Fi 2 (A)3F p & i flAsda®h  (B)DNA 4F fps £ % 5 1 — Aeig

#l (0% Bnips (DR 505 a et s 4g

FArAE(PKU)Z B A 23 }%« T Bote i # e e B0 fe 2(A) tyrosine (B) phenylalanine (C) methionine

(D) cysteine °
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FARFE2ZHAT FHE- FREBRY L7 0 AL M BEAYEN- BRI I MAKEFTAERERNERR

L Trlmg i w2 $ 2 (A) B+ (B) wpF (O #&EF D) A4

2. T AR AR }}% B3 7t ? (A)Bacteria (B)Prion (C) Virus (D) Protozoa

3,F§Eﬁ%4 Fsi % e FR A (A) W ks (B) Wt (C) P (D) K

4, £FRd DRFLFHLWE B P A #4510 (A) P el B) BrwE (C) R FRE (D) M d i
L e A 4

5 TR F O A E ISR B35 2 E RSB F ? (A) Peptidoglycan  (B) Flagella  (C) Capsule (D)
Lipid A
TR ARG B wmE LR P chE TR B 2 (A) L (B) ¥ (C) ¥+ (D) #L

LTl s mAsd @5 (A) me ks (B) m (O) Pt (D)

8. “’ﬁ’ AMES DNA I wFA e (genome) ¥ GuBARfL 5 ?(A) # = i¥* (Transposition) (B) #& ¥ ie*
(Transduction) (C) # %] i¥* (Transformation) (D) # & i¥* (Conjugation)

9. ¥ ** DNA & &Hj? » >3] DNA % f£5 72 (A) DNA % & f5 (DNA polymerase) (B) /% #f# (Lysozyme)
(C) "4 2 papr  (Restriction enzyme) (D)2 ¥ %+ pa e (Deoxyribonuclease)

10. T 7@ ;ﬁ AL FAFF%EFY KR DNA chF 44 > s £ - AR REH ?(A) Acridine orange (B)
Auramine G (C) Rhodamine B (D) Ethidium bromide

11. 7 7]@ —‘ﬁ *AEEREpFRY S & (PCR) #7F a9 38 7 (A) 2 B~ (Nucleic acid extraction) (B) 17 p& % {2
(Nucleic acid denaturation) (C) 3!+ %k & (Primer annealing) (D) 5! 3 zt & (Primer extension)

D FEMEHET AL FHE S F PRI AL (A (B) A (C) § M EEF ke
(D) 245§ 1w » zbFpx

13. T 7w fd ) = & fF < BB 1238 7/ ? (A) Neisseria spp.  (B) Clostridium spp. (C) Bacterioides spp. (D) Staphylococci

14. 7 7= fd o ) & % 8L 2 (A) Bacillus subtilis  (B) Campylobacter jejuni  (C) Escherichia coli (D) Pseudomonas
aeruginosa

15. T 7| fm v 4 & %“V*ié; 4 (pH 8.5-9.5) 2.3 ¢ ? (A) Lactobacillus spp. (B) Salmonella typhi (C) Shigella
dysenteriae (D) Vibrio cholerae

16. T 7| fapkd W DFE PBRE RS ¢ )RR L2 5 AR R (Sulfur granule) ? (A) &R 1?] B)L 755/ (O
A F (D) TAE

17. ® 7@ ﬁf#ré"* FaAERL ZALRERZF L RF?(A) B (B) mkE (C) Bt (D) fipEH

18. F 7@ ﬂ SIRER AR L bk S FE (A RPEZREF B) RmEFETDEE (O 2V FHEFL (D)
R IS I P LI

19. T 7 fadnd Fac 53 * el FR-9 B & = 7 (A) Aminoglycosides  (B) Fluoroquinolones  (C) Penicillins (D)
Polymyxins

20. TR SR FEOEA D (A) BT w0 R e R T I (B) Brerg w0 a3 (C) RiFRRER
R J [;]E #ie (D) #FrilmpEad £ SR B BR L

21. A ﬂ B B R ERER R A 2(A)33%  (B) 50/ (C)70% (D) 100%

2. TR R E Y N ERILIA B R rs FEHREF2A) £42 B) 3REFARZE (C) MEFEE (D)
i

DAL KB EL SERT () REAFH B) CEAYH (O £EAFH D) CEEYA
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Elmpsr = EArfd (B) hA R AT R0 B

s RN - < f #
L SpER S Vildlega g I e Fr RS ERE (D) M A F

% hp w2 3 4k
T AvAE B R A 7?
T i F 2 dhd 5 B 7 (A) Streptococcus mutans  (B) Candida albicans  (C) Prevotella melaninogenica (D)
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Staphylococcus epidermidis
TP i T G R eERERS b PR - K ¢ B AR S 2 IR 2(A) BPA KB
(B) sk A 3:4: F (C) ~ 5 (D) ¥ &t
T e ?‘{ % % £% % § %/ (Staphylococcus aureus) 2 3% i F1+ 7 (A) Leukocidin  (B) Exofoliative toxin  (C)
Toxin shock syndrome toxin (D) Clostridial toxin
TrHPAE AR AL F = 2% e (B-Hemolysis) 2 /i ? (A) Streptococcus pneumoniae  (B) Enterococcus
faecalis (C) Streptococcus agalactiae (D) Streptococcus bovis
T e ?‘{ % Bt /A4t (Enterobacteriaceae) 2 ! ? (A) Providencia retttgeri  (B) Klebsiella ozaenae (C) Hafnia
alvei (D) Pseudomonas aeruginosa

= % # B (Melioidosis) 2. 3% i 7] #/ = : (A) Burkholderia mallei (B) Burkholderia pseudomallei (C) Burkholderia
cepacia (D) Pseudomonas aeruginosa
T i F § & S $cET R (Chancroid)? (A) Campylobacter jejuni - (B) Helicobacter pylori  (C) Haemophilus
ducreyi (D) Brucella abortus
TG MR Fihsit i A ?(A) A MG FIRE B O(B) T R FP7F &G catalase (C) F R
¥ #F& 7 superoxide dismutase (D) 7 F R F hid < {27
HREFAIHAT IR (A) BF B) A4 (O REE (D) mp G
FIEESRLRES (A AF B) B3 (O BA D) LA
%é‘%ffamffal%'%ﬁf"%“‘f Al E 7 (A) ¥ AWM (B) 2 wE R (C) HxF| (D) @i ]\EF]
it & g e i A (A) daisded s g A el (B) paiRY A g R AR (C) &
FR (D) AKi#E%RF Ik
B LREZF RDP oG WRFRAKAIFZRE L ?A) RE 1%‘] B) 2 (C) *L@EHE (D) JLE AR

A tts ¢ 289 A 4 ) (Scotochromogen) » H 2 & 5 ?2(A) BEF 2247 Z > ¥R alm2d 23 (B) F i
o] B Ed 7 (C) RLmizddd Fo '*“Tfﬁ?éi@?% (D) LR 2w tav 227 &
TG MRS Sk R FHET(A) TRk AP B) HEidwegrgE (C) LES4SEE (D) B

UM*%W%%%ﬁikﬁﬁﬁ%ﬁ?@)Eﬁiﬂﬁ4’§4“ﬁﬁ%%$ﬁ% @)ﬁﬁﬂﬁ&ﬁﬁﬁﬁ&
U REE (C) R ? IgM bl - VAT AT ERTR E (D) FE R e LS S i B

R NS ffa&im (A Zmpdxr (B) 2 imk (C) 2wk (D)v MRpix

B>t HIV 2 gcit e % 048 ?2(A) » RNA 7 &+ (B) » DNA F#gm4 (O 5 DNA x4 (D) &
RNA :Ifia«»

EBAFRE ALY L B H = 7(A)HBeAg (B)HBsAg (C)HBcAg (D) Anti-HBs

T A e ¥ {x&m Mlcrosporum canis v"’ Microsporum audouinii e e #F#c ? (A) B % L Bt % ¢t kR T
¥ 'FT 3 “57'0 (B) #mvslde 2 B g4 (C) 57 ik 4 (rice grain) =& (D) 2/ #3542 (dimorphic) #
75 EDF S (Mycelium) FOEA R A TS TkE F A 0 2 756-7\ % ? (A) Hyphae (B) Reproductive
mycelium (C) Aerial mycelium (D) Vegetative mycelium

T e A ,&]ﬂ L& 5l A g E e 40 * L5 “Rose gardener’s disease” 7 (A) Coccidioides immitis  (B)
Epidermophyton floccosum  (C) Sporothrix schenckii (D) Trichophyton tonsurans

TR AEIRE FF S MR B RS A S L 7 (A) Histoplasma capsulatum - (B) Candida albicans  (C)
Crytococcus neoformans (D) Penicillium marneffei

THRPRELAWDF AT N ER S A LA DA ?(A) £ 48 (Necator americanus)  (B)

+ = 3% 4f (Ancylostoma duodenale) (C) 4% j 495 (Ancylostoma ceylanicum) (D) + 43 . (Ancylostoma
caninum)

%% 3] (sausage form) # 782§ (gametocyte) % T 7| @R R A2 2 (A) B p kR & (Plasmodium vivax) (B)
z pog R F (Plasmodium malariae) (C) ¢ & & (Plasmodium falciparum) (D) #2753 & & (Plasmodium
ovale)

THREEF A AR S AW AT A A WARE R ?(A) 74184 (Taeniasolium) (B) ¢ % if & (Echinococcus
granulosus) (C) ‘& # *&if & (Hymenolepis nana) (D) ¢ 4 #f & (Taiwan Taenia)

(5= 7)



